To: II!!Eiilllllﬂllﬁﬂﬁlll@mmnH

From:

Sent: Wed 1/20/2021 6:17:14 PM

Subject: RE: Antw: Fwd: Sequencen
Received: Wed 1/20/2021 6:17:15 PM

Precies de goede mensen!
Dank je

1870224

Van: INEEE IEE v ol

Datum: 20 januarn 2021 om 18:30:12 CET
Aan: IEEEN -SSETI v o1

Onderwerp: RE: Antw: Fwd: Sequencen

Van IDS zijn en betrokken.

Groet,

Van: <IEE @rivin nl-
Datum: 20 januar:t 2021 om 17:31:34 CET
Aan: “ <BEEEDNN @rivin nl>

Onderwerp: RE: Antw: Fwd: Sequencen

Bedankt hiervoor

Is er ook iemand uit IDS betrokken?
Voor mij handig om te weten nl.
Groet, EREL

Sent: woensdag 20 januari 2021 16:02
To:

@ggdghor.nl>
Subject: RE: Antw: Fwd: Sequencen

Beste

S . I SN e <o I RN o v > I

Vandaag hebben we met een werkgroep een overleg gehad om de indicaties helder af te spreken. We gaan nu een

inf@ct opstellen om deze indicaties naar de GGD'en te communiceren. Planning vrijdag het inf@ct uit.

Heel in het kort de indicaties voor sequencing:

Surveillance:

¢ Landelijk steekproef vanuit een aantal over het land verdeelde laboratoria: kiemsurveillance.

« Surveillance van een beperkte groep aan binnenkomende reizigers: nu alleen relevant voor Zuid-Afrika en

Brazilie (VK niet meer relevant omdat deze variant al te veel voorkomt verspreid over NL). De landen

waarvoor dit relevant is moeten regelmatig gelipdatet worden. Vrijdag zullen we dit communiceren naar de

GGD’en.

Bestrijding/ behandeling:

« Sequencing bij opvallende clusters: snellere verspreiding dan gebruikelijk, ander ziektebeeld of nieuwe
setting. Sequencen kan bijdragen aan inzicht te verkrijgen. Wordt er een specifieke stam gevonden,

bijvoorbeeld een variant, of is er sprake van verschillende stammen en gaat het om meerdere introducties.



1870224

GGD stelt hiervoor in overleg met het RIVM LCI/IDS of EMC de indicatie.

* Sequencing in het kader van bron- en contactonderzoek bij een nog weinig in NL voorkomende stam om
zicht te houden op de bron en eventuele verspreiding naar naaste contacten (nu alleen relevant als een Zuid-
Afrikaanse of Braziliaanse stam gevonden wordt). Het gaat hierbij om beperkte aantallen,.

e Sequencing vanuit de patiéntenzorg bij pati€énten met een ander ziektebeeld of anderszins een specifieke
vraag vanuit de kliniek.

Onderzoek:
e Meer inzicht krijgen in de verspreiding van een variant in een onderzoek setting: zoals onderzoek
Lansingerland.
o0 Het is niet de bedoeling dat dit overal gaat gebeuren. Grootschalig sequencen draagt niet bij aan meer
inzicht, maar beperkt onderzoek zal wel opgezet worden vanuit Universitaire centra. Wel bij voorkeur in
overleg of samenwerking met RIVM en EMC.
o Lijkt mij dat voor onderzoeksdoeleinden specifiek middelen moeten worden aangevraagd.

Groet,

Landelijke Coordinatie Infectieziekten (LCI)
OGm

RIVM - Centrum Infectieziektebestrijding (Clb)
Postbus 1 (
3720BA Bilthoven

rrom: [IICKECINN SEEXEDMM @ rivn.ni>

Sent: dinsdag 19 januari 2021 20:25

2lcdinb>; RN ecdkn>; IEEE B e dzhor.n!>

@rivm.nl>

Subject: Antw: Fwd: Sequencen

Dag 5.1.2e
Donderdag ga ik in de LCT iets vertellen over sequencing, wanneer je dat doet, hoe monsters geselecteerd worden etc. Aan het
capaciteitsvraagstuk wordt gewerkt.

We weten dat er ok allerlei vragen zijn van GGD-en over wanneer je zou moeten sequencen en er wordt gewerkt aan heldere info
hierover. [k meen datfEREL S daar vanuit het RIVM bij betrokken is. Misschien kan zij je iets vertellen over de tijdlijn die men in
gedachten heeft.

Van: lcdk.nl>

Datum: 19 januari 2021 om 17:48:13 CET

Aan: [EXEDN EXETN o v >, INEXETE ledk.nl>

Onderwerp: Fwd: Sequencen
Prioriteit: Hoog

Begin doorgestuurd bericht:



1870224

van: T <EXEM@gedghor.nl>

Onderwerp: Sequencen
Datum: 18 januari 2021 om 13:05:23 CET

Welke afspraken maakt de DT nu over sequence capaciteit voor NL, uiteraard vooral ivm de UK variant? Kun je al
concreet aangeven wanneer welke hoeveelheid capaciteit beschikbaar komt, en op welke wijze GGD’en daarop
aanspraak kunnen maken? Of wordt de sequencing random door de laboratoria naar referentielabs verstuurd? Kun je
aangeven hoe die selectie voor monsters die voor sequencing in aanmerking komen tot stand komt??

Met vriendelijke groet,
512e

/DA

€ uitbraak van het nieuwe Coronavirus vraagt dat ook wij in li)jn met de maatregelen van de Rijksoverheid zoveel mogelijk thuiswerken. U kunt
mij goed bereiken via e-mail of via mijn mobiele telefoon.

Dit bericht is uitsluitend bestemd voor de geadresseerde. Het bericht kan vertrouwelijke informatie bevatten. Als u

dit bericht per abuis hebt ontvangen, wordt u verzocht het te vernietigen en de afzender te informeren. GGD GHOR
Nederland is niet aansprakelijk voor onjuiste en onvolledige overbrenging van de inhoud van een verzonden e-mail

bericht, of een te late ontvangst daarvan.



