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To: EESEEC@ rivim ni]
From:

Sent: Wed 11/18/2020 8:41:44 AM

Subject: FW: zin in een discussie?

Received: Wed 11/18/2020 8:41:55 AM

Supplement SARs CoV 2 serology.pdf

fit4.pdf
Vos et al PICO2 Fig hist In-conc by age.pdf

Vos et al PICO2 Fig forest plot multivariable random-effects model.pdf
Vos et al PICO2 Fig seroprev by region.pdf

From: SEY ERESent: maandag 16 november 2020 11:32

To: @xs4all.nl' EREERN @ xsd all.nl>

Cc: EARS < 5.1.2e @rivm.nl>

Subject: zin in een discussie?

Ik heb je lang niet meer gesproken maar zat al een tijd er aan te denken om weer eens contact op te nemen.

I5.1.2e De directe aanleiding dat ik nu

mail heeft te maken met twee projecten waarvan ik denk dat ze je interessant zou vinden, en waar ik graag eens met

jou en SEN over zou willen discussiéren. Bijvoorbeeld via skype (oid):

1- Corona serologie. Elke 4/5 maanden wordt er sinds begin van de corona epidemie een pienter serologie studie

uitgevoerd. Ik heb die data geanalyseerd met een mixture model, en vervolgens een PhD student (=| ) wat

geholpen bij es met logistische regressie. Nu zou ik dit graag eens met jou willen doornemen (zie attachments,

supplement... ...) voor feedback, uitbreidingen, en ook een paar specifieke vragen over berekenen van de

(posterior) kansen op infectie.

2-Voor de rioolwatergroep van
ik werk ik aan het fitten/integreren van rioolwaterdata van

alle 317 (!) rioolwaterzuiveringinstallaties in Nederland. Sinds september wordt er bij alle installaties twee keer per

week een dagsample genomen, en na analyse en normaliseren van de data (doorBEY labmensen - data zijn nu

aantal virusdeeltjes per 100,000 personen per kuub water) komen die bij mij (zie fit4.pdf). Ik heb vervolgens daar

een Bayesiaanse P-spline voor het landniveau aan gefit met (een soort random effects) afwijkingen van dat niveau

mbv B-splines met zero-mean prior. Het werkt op zich goed, maar dit is mi volledig nieuw en ook hier zou ik graag

met sou IEEE willen sparren
- is dit ok? wat kan er anders? kan het uitgebreid (bv door p-spline te verangen door

transmissiemodel)?

51.2e 5128 512 5128

5.1.2e

Nou het allerbeste & ik hoop natuurlijk datje zin hebt in een overleg/discussie.

Groeten,
5.1.2e

From: EXECNREIERE



955522

5.1.2e a rivm. nl>; EES ERP] < Drivm.nl>;

| 5.1.2e | 5.1.2¢ |< @rivm.nl>;

@rivm.nl>; 5.1.2e | 5.1.2e 5.1.2e (@rivm.ni>; ERED 51.2e
a rivm.nl>; [EES IEE

Sent: woensdag 11 november 2020 14:40

Subject: update met non-detectie netjes erin

Hallo allemaal,

Er is weer een kleine update van de resultaten gepost op R:\Projecten\D114007 COVID-

19\Surveillance\Medelering\Rioolwater ||EREEacorona-wastewater\figures\png. Zie ook de output directory. Metingen

waarbij geen RNA wordt aangetoond zijn ook informatief en waardevol, en worden nu echt op een nette manier

meegenomen. Zie bijvoorbeeld hieronder voor Drachten. In augustus zijn er wel metingen gedaan, maar die leverden

geen positief resultaat op (open bolletjes). Je ziet dan ook dat de fit in augustus zachtjes naar beneden wordt

getrokken (vgl bv met Dinteloord waar dat niet gebeurt). De geschatte kans op detectie als functie van virusvracht

(de latente variabele) zie je daaronder.

Binnenkort ga ik code toevoegen voor testresultaten en voor analyses op andere aggregatieniveaus. De testdata en

koppeltabellen zijn nu dus zeer welkom.

Ik zie erg vooruit naar de uitleg over alle stappen in het proces die leiden tot deze fascinerende data!

Groeten,
5.1.2e

CC: ERWIN good for improving your Dutch! And so you can get an idea of progress.
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