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To:
Cc:
From:
Sent: Wed 5/20/2020 6:10:05 AM

Subject: RE: Tothe OCPs for Microbiology for Action: Invitation for manuscript contribution on genetic evolution of SARS-CoV-2
Received: Wed 5/20/2020 6:10:06 AM

Goedemorgen,

Ik heb net ingelogd en we kunnen uploaden, ik hoef niet nog een keer een email adres door te geven.
Je moet 2 excel sheets aanleveren.

Groeten

w e

2008 - 2020 You are logg

Registered Users EpiFlu™ EpiCov™ My profile

=| EpiCoV™ a Browse j Downloads "3 Upload
GISAID hCoV-19 Batch Upload

: Batch Upload

Upload genetic sequence as single FASTA-File and metadata, available clinical and epidemiclogical data, geographic
specific data as XLS. Data will be reviewed by a curator prior to release. An email confirmation will be issued upon |

Llj My Unreleased

Metadata as Excel™

max size: 1M Browse. .
Sequences as FASTA™

max size: 10M | Browse...
Report Upload XIS and FASTA.

Sent: woensdag 20 mei 2020 07:23

@rivm.nl>;
@rivm.nl>;
Subject: Re: To the OCPs for Microbiology for Action: Invitation for manuscript contribution on genetic evolution of SARS-CoV-2

v

Je kunt gewoon idd mijn emailadres gebruiken en het gezamenlijke account. Dat is prima. Als je dat gedaan hebt stuur ik het spul
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weer naar je toe. Denk dat de toegang dan weer ingebakken is on de macro in de Excel file. App maar ff wanneer ik die email moet
doorsturen. Ik zit vanmorgen weer vanaf 9:30 in TC taskforce diagnostiek.

Mvg

From: 5.1.2e
Sent: Tuesday, 19 May 2020 15:50:23

Subject: RE: To the OCPs for Microbiology for Action: Invitation for manuscript contribution on genetic evolution of SARS-CoV-2
Hoi,

Als ik weet welke monsters we kunnen submitten wil ik dat best wel doen.
1k denk dat de leeftijd en geslacht wel goed is om te vermelden. En voor de rest wat wij willen nodig vinden. In de
bijlage de excel sheet die ik toegestuurd heb gekregen.

Als je op EpiCoV klikt en dan op upload klikt krijg je de optie om een batch te uploaden. Dan moet je je email
doorgeven voor instructions. Dat heb ik gedaan(onder mijn email adres) en heb ik een excel sheet en pdf
ontvangen hoe je moet uploaden. Daarnaast kreeg ik ook een mail om mijn account actief te maken. Dat lijk mij
niet de bedoeling, want het moet gelipload worden onder de naam van Adam.

@is het oke als ik nog een poging doe voor request instructions en dan jou email adres doorgeef? En dan
hopen dat alles goed gaat.

Request Batch-Upload instructions
E-Mail® | |

Telephone® | |

Je kan eventueel ook per monster uploaden, maar dat wordt wel veel werk.

Groeten

Sent: dinsdag 19 mei 2020 10:43

@rivm.nl>
@rivm.nl>; < rivm.n[>;
rivm.nl>

Subject: RE: To the OCPs for Microbiology for Action: Invitation for manuscript contribution on genetic evolution of SARS-CoV-2

Mooi. kunnen submitten. Ze doen dat al heel vaak voor influenza. Is dezelfde systematiek. Even
door hen laten kijken wat er aan metadata nodig is.

Stamnaam voorstel:
hCoV-19/Netherlands/provincie_1nnnn/jaar

nnnn gewoon beginnen met 0000 en vervolgens opnummeren, analoog met wat we doen voor influenza.

o | < stamnamen en
sequenties een lijst aanleggen waarin deze hummering bijgehouden wordt met UNILABhnummer analoog wat we met
influenza doen. Dat werkt goed, maar moet door verantwoordelijke persoon of personen bijgehouden worden. En
stamnaam terug in Bionumerics en UNILAB gezet worden mheeft gevraagd informatieveld daarvoor aan te
laten maken voor 431, 460, 473 en 474). Bedenk mij nu dat het dan ook handig is om parameter voor EPI nhummer
(ID van GISAID) in UNILAB te hebben.

Gaat het werken zo? Voor flu werkt het zo, dus zou moeten kunnen voor SARS-CoV-2 ook.
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Wie submitters zijn kan gevoelig met EMC liggen. Zij hebben lange lijst met namen en namens consortium
Nederland. G IEEN =t denken jullie?
Dit is wat EMC doet:

Institute information

Originating lab: Dutch COVID-19 response team

Address: Dutch COVID-19 response team

Sample ID given by the sample

provider:

Submitting lab: Erasmus Medical Center

Address: Dr. Molewaterplein 3015GE Rotterdam Netherlands

Sample ID given by the
submitting laboratory:

Authors:

Submitter information

Submitter:
Submission Date: 2020-04-11
Address: Dr. Molewaterplein 3015GE Rotterdam

Originating lab en adres hetzelfde
Submitting lab en adres RIVM

Authors: lijst van RIVMers IDS (wie allemaal?) en on behalf of the national COVID-19 response team
en adres RIVM

Submitter
Eens met dit voorstel? 5.1.2i Toelichting

£.1.2] Toelichting

Overigens hoorde in RT dat EMC ook al rioolmonsters heeft gesequenct.

Mvg

From: [ BRI © v 01>

Sent: dinsdag 19 mei 2020 09:55

Subject: RE: To the OCPs for Microbiology for Action: Invitation for manuscript contribution on genetic evolution of SARS-CoV-2

Dat kan wel, als ik de sequenties in orde maak, wie kan submitten?

Sent: dinsdag 19 mei 2020 09:52

rivm.nl>

rivm.n!>; [T < rivm.n!>; K

@rivm.nl>
Subject: RE: To the OCPs for Microbiology for Action: Invitation for manuscript contribution on genetic evolution of SARS-CoV-2

Sorry te snel op Enter toets gedrukt.

Zou je onderstaande willen en kunnen we dan ook sequenties geupload hebben om onze contributie dan ook van
die kant inhoud te geven?
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Het is weer kort dag, ik moet uiterlijk morgen namen doorgeven en dat we mee willen doen met manuscript.
Met vriendelijke groeten,

From: 5
Sent: dinsdag 19 mei 2020 09:47

rivm.nl>

rive.n!>; [ KT - - - -; IEEE

@rivm.nl>
Subject: FW: To the OCPs for Microbiology for Action: Invitation for manuscript contribution on genetic evolution of SARS-CoV-2

Er is de wens om hieraan mee te doen en jou en mij op te geven alsit RIVM. Voor einde mei moeten
we dan ook sequenties aanleveren in GISAID. Het liefst sequenties van gevallen die aanvullend zijn op wat Erasmus
MC heeft.

5.1.2e

5.1.2e

51.2e
5.1.2e

Dubbel 51.2e
5.1.2e
5.1.2¢
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