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Yes maar voor sleutel sequenties op gisaid en metadata hebben we een sleutel nodig....En die ligt bl'jBen ik mee
bezig. Bizar wel dat we van haar afhankelijk zijn om dingen te kunnen doen.

Vriendelijke groet / Kind regards
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Verzonden op: vrijdag 29 mei 2020 11:28
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Onderwerp: RE: Notitie veehouderij, luchtkwaliteit en COVID-19

Hoi had jij het ook al doorgestuurd naar [EiE S EE IREESE-

Terecht wordt in het stuk aan verwachtingsmanagement gedaan: complex onderzoek waar tijd voor nodig is. Maar
de Ministeries zullen niet blij zijn met de kanttekening bij bv onderzoek 2:

"Dit soort onderzoek zal een doorlooptijd van enkele jaren hebben”; dan is het immers niet meer van belang voor
beleid omtrent bestrijdingsmaatregelen.

Gezien de oplopende druk ook vanuit Provincie en zelfs gemeentes (zie bv https://www.bd.nl/oss-e-o/bernheze-wil-
proefgemeente-zijn-voor-onderzoek-naar-corona~al95d5e5/) moeten wij haast maken denk ik met goede analyses
van de regionale humane epidemiologie.

We hebben gisteren metm en Mal even kort gesproken over de data die we al hebben of waar we
en

toegang toe zouden kunn rijgen en welke expertise nodig is. We hebbengevraagd een overzichtje te
maken. We denken dan aan:
* Osiris meldingen
* HPZone BCO resultaten eerste fase epidemie; GGD Brabant ZO en Hart voor Brabant betrekken
* Gegevens uit Bernhoven en JBZ: van alle positieve testen zijn bv ook Ct waardes bekend. Kunnen we
toegang toe krijgen; contactpersoon
* Sequenties: isolaten zijn door Bernhoven en JBZ naar Erasmus MC gestuurd; dus samenwerking EMC.
Hopelijk kan QEUECN hier aan werken met hulp van Erasmus heeft alles waarschijnlijk ook al op GISAID
en Nextstrain gezet, dus misschien kunnen en de relevante sequenties daar al vinden. Zou mooi
zijn als dat kunnen gebruiken voor reconstructie transmissieketen.

Op wat langere termijn krijgen we dan hopelijk nog relevante informatie uit het VGO-III onderzoek: serologie en
respiratoir microbioom bij ongeveer 1600 mensen in VGO gebied. Dat kan dan gerelateerd worden aan factoren
zoals veehouderij en luchtverontreiniging.
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